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CAPÍTULO I 

INTRODUCCIÓN 

 En los Andes peruanos, las alpacas son camélidos domésticos autóctonos cruciales 

para la diversidad genética de la región [1]. Estos animales, predominantemente de las 

razas Huacaya y Suri, contribuyen significativamente a las zonas de gran altitud de los 

Andes, siendo la Huacaya muy apreciada por la calidad de su fibra [2–4]. Sin embargo, 

la diarrea en las alpacas representa una grave amenaza, especialmente para los recién 

nacidos (crias), y suele ser la principal causa de mortalidad [5]. Esta condición resulta en 

la pérdida de nutrientes y agua, lo que conduce a déficits de energía, debilidad y aumento 

de la mortalidad, especialmente entre las crías debido a su inmadurez fisiológica [6,7]. 

  Los patógenos infecciosos más comunes responsables de la diarrea en las alpacas 

incluyen Salmonella sp., Escherichia coli, Giardia sp., Coccidia y Cryptosporidium sp. 

[8]. La vulnerabilidad a los patógenos gastrointestinales enfatiza la importancia de 

comprender y abordar la diarrea en las alpacas, particularmente entre la población de crías 

susceptibles. En este contexto, el diagnóstico de coccidiosis se produce a menudo en 

neonatos y camélidos juveniles [9]. Los ooquistes causan daño directo a la mucosa 

epitelial del intestino delgado, lo que resulta en el desarrollo de enteritis y diarrea [10]. 

La etiología de la coccidiosis, una enfermedad parasitaria entérica, se manifiesta a través 

de síntomas como anorexia, aparición de cólicos, diarrea y, eventualmente, muerte súbita, 

especialmente en recién nacidos [11]. Además, previamente se han identificado cinco 

especies de Eimeria como agentes causantes de enfermedades: E. ivitaensis, E. lamae, E. 

macusaniensis y E. punoensis [12,13]. 

  La giardiasis es una enfermedad prevalente en rumiantes, que se manifiesta con síntomas 

como diarrea, pérdida de peso y malabsorción. Sin embargo, también se observan con 

frecuencia infecciones asintomáticas. La etiología de la giardiasis implica la transmisión 

fecal-oral a través del contacto directo con humanos o animales infectados y la ingestión 

de agua o alimentos contaminados con quistes, lo que destaca la importancia de prácticas 

adecuadas de higiene y saneamiento en su propagación [14]. Giardia fue reportada 

inicialmente en llamas en 1987 [15]. Sin embargo, ha habido una cantidad limitada de 

investigaciones sobre la presencia de Giardia en alpacas [16-19]. 

  Los parásitos intestinales, en particular los protozoos, pueden alterar la estructura de la 

microbiota intestinal y provocar enfermedades [20]. Las estrategias de defensa del 

huésped contra las infecciones parasitarias, incluidas las respuestas inmunitarias, se 
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desencadenan en respuesta a la invasión del parásito [21]. Sin embargo, el sistema 

inmunológico desempeña un papel crucial en la regulación de la microbiota intestinal y 

su composición relativa para mantener una relación simbiótica mutuamente beneficiosa 

entre el huésped y los microorganismos [22]. Las especies pertenecientes al género 

Eimeria influyen en las respuestas inmunes del huésped para facilitar su invasión y 

colonización al reducir la producción de citoquinas inflamatorias [22], alterando así el 

equilibrio de la microbiota intestinal. Sin embargo, hay estudios que sugieren que Giardia 

puede proteger contra el desarrollo de enfermedades diarreicas mediante la modulación 

de la respuesta inmune, aunque se necesitan más investigaciones al respecto [23]. 

  La metagenómica desempeña un papel fundamental en la exploración científica, 

ofreciendo conocimientos complejos sobre las comunidades microbianas en diversos 

entornos, incluido el tracto intestinal [24]. El uso del gen 18S rRNA en estudios de 

biodiversidad y ecología destaca por su ubicuidad en organismos eucariotas y su 

divergencia en diferentes loci. Esta versátil herramienta molecular permite la adquisición 

de datos esclarecedores sobre la taxonomía y filogenia de las comunidades microbianas, 

lo que contribuye significativamente a nuestra comprensión de la estructura y función de 

los ecosistemas [25]. 

  Aunque la microbiota intestinal desempeña un papel importante en los rumiantes [26], 

la información sobre la comunidad microbiana en las alpacas es limitada, especialmente 

más allá del estómago, y falta una comprensión adecuada sobre cómo responde esta 

comunidad a los desequilibrios dietéticos [27]. El principal objetivo de este estudio es 

adquirir un mayor conocimiento de la composición de la comunidad microbiana en 

alpacas y cómo ésta se ve influenciada en respuesta a episodios de diarrea, tomando en 

cuenta la presencia de dos patógenos, Eimeria lamae y Giardia sp. Esta investigación 

ayudará a mejorar nuestra comprensión de las complejas interacciones entre la microbiota 

intestinal, los factores dietéticos y los resultados de salud en las alpacas.  
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